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Un organisme a partir d’une information génétique unique
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Un organisme a partir d’une information génétique unique
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Comment une information génétique unique

permet de créer un organisme complexe ?

= Besoin créer de la diversité au sein des cellules
= Réguler 'expression des génes temporellement
et spatialement



Comment créer de la diversité cellulaire ?
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Comment créer de la diversité cellulaire ?
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Comment créer de la diversité cellulaire ?
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Transcription

Différente identité cellulaire

Différentes fonctions
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Régulation de I’expression des genes
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Etude de I’expression de DAZL dans différents types celluaires
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Quel est I'impact de I'absence de DNMT3A sur
I’'expression de DAZL selon le type cellulaire ?

Types cellulaires etudiés :

Cellules souches Genes étudiés :
embryonnaires

DAZL

Fibroblasts (MEFs
( ) RPL13A (gene de ménage)

Wild type (sauvage)
DNMT3A KO

Comment détecter I’expression de
genes dans des cellules ?



Extraction d’ARN et d’ADN
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Extraction des molécules
selon leurs propriétés
physico-chimiques

@ < ADN —— Contrdle de la présence des genes
@ ARN ———

Expression des genes ?




Comment mesurer I’expression des genes ?
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Technique de PCR
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Desigh expeérimental
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Gene Dazl : ADN Génomique PCR Dazl
7] 2 “HEHHE 6 7 ) 9 10 604 paires de base
Gene Dazl : ADN complémentaire —
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Gene Rpll3a : ADN Génomique PCR Rpl13a -
1 2 3 4 5 6 7 8 360 paires de base
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Résultats
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Résultats

/ mESC mEF

Dazl Rpl13a Dazl Rpl13a
ADNCc + o+ -+ o+ -+ o+ -+ o+ -
Taq + -+ + -+ + -+ o+ -+
H20 + -

mESC - Dnmt3B KO mEF - Dnmt3B KO
(BEVA Rpl13a BEVA Rpl13a
ADNc
Taq




